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‘巴柯’和‘尼加拉’葡萄疑似同物异名品种的

SSR及形态学分析

李贝贝，张 颖，樊秀彩，李 民，刘崇怀*，姜建福*

（中国农业科学院郑州果树研究所，郑州 450009）

摘 要：【目的】鉴定我国西南地区两组疑似同物异名葡萄品种的真实身份。【方法】利用 38对SSR荧光标记引物对葡

萄品种‘尼加拉’及其疑似同物异名品种‘关口葡萄’‘云南水晶’‘贵州水晶’和葡萄品种‘巴柯’及其疑似同物异名品种

‘盐井黑珍珠’‘茨中教堂葡萄’进行扩增，通过毛细管电泳进行基因分型，并对两组疑似同物异名葡萄品种进行田间形

态特征观察，从而鉴定其身份。【结果】‘尼加拉’及其疑似同物异名品种和‘巴柯’及其疑似同物异名品种在 38个 SSR

位点上分别具有相同的基因型，且两组疑似同物异名品种的田间形态特征也相似。【结论】初步认定‘云南水晶’‘贵州

水晶’‘关口葡萄’为‘尼加拉’的同物异名品种；‘盐井黑珍珠’和‘茨中教堂葡萄’为‘巴柯’的同物异名品种，后期将通

过DUS测试做进一步的鉴定。
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Analysis of suspected synonyms of‘Baco Noir’and‘Niagara’by SSR
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Abstract:【Objective】Grape is one of the most important fruit crops in the world. It is widely used for

wine, table grapes, raisins, juice and the grape healthy products have also been produced in recent

years. Vitis vinifera L., which was originated from Europe and West Asia, is the only species cultivated

extensively around the world. China has a long history of grape cultivation. Viticulture spread along the

ancient Silk Road and it reached China in the second century A.D., and the Catholic Church replaced

the Romans in expanding grape cultivation in the mid-late 19th century. However, after the introduction

of grapes into China, the original names of some varieties were lost, and were given new names leading

to synonyms and homonyms. Therefor the true identity of the cultivars is essential, and will contribute

to effective management of germplasm repositories and the protection of breeders’rights. Simple Se-

quence Repeat (SSR) has been proved to be the efficient for the identification of germplasms. The objec-

tive of this study was to identify the true identity of two groups of suspected synonyms in southwestern

China by both morphological and molecular characteristics.【Methods】The genomic DNAs of‘Niaga-

ra’‘Guankouputao’‘Yunnanshuijing’‘Guizhoushuijing’‘Baco Noir’‘Cizhongjiaotangputao’and

‘Yanjingheizhenzhu’were extracted from young leaves using the Plant Genomic DNA Kit according to

the manufacturer’s instructions. 38 pairs of fluorescence- labeled SSR markers were used, such as

VrZAG62, VrZAG79, VVS2, VVMD5, VVMD7, VVMD25 and so on. The PCR reaction was carried

out in a 20 μL volume containing 10 μL 2×T5 Super PCR Mix, 1 μL primer (each) (10 μmol · L-1), 1 μL
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葡萄种质资源丰富，品种繁多，其鲜果不仅外观

与风味俱佳，而且营养丰富，并且具有一定的医疗保

健功效，深受人们的青睐 [1]。欧亚种葡萄是世界上

人工驯化栽培最早的果树种类之一，早在 5 000~

7 000年以前，葡萄就在高加索、中亚细亚、叙利亚等

地得到广泛栽培 [1]。在我国，欧亚种葡萄的栽培历

史较短，其栽培史很大程度上就是一部引种史，大多

数葡萄主栽品种是通过不同的引种方式从世界多个

国家引进的。据古籍《史记·大宛列传》记载，在公元

前 138—119 年张骞出使西域时将欧亚种葡萄沿著

名的“丝绸之路”引入我国[1-2]。后据新疆尼雅遗址的

考古成果，欧亚种葡萄引种到新疆的时间比张骞出

使西域早，大致在公元前 400—300年，最早的栽培

地可能是新疆塔里木盆地的西部和南部[3-4]。葡萄传

入新疆后，由于塔里木盆地周边的气象条件与中、西

亚相似，加之绿洲内水土条件优越，因此，得以迅速

扩大种植，随后，传入内地，如山西、陕西、河北

等 [1]。19世纪中后期，引种方式发生了改变。伴随

越来越多的传教士来华传教，发展教徒，创建教堂，

一些美洲种及欧美葡萄品种被传教士带入我国，并

栽植在所建教堂内或农户庭院里。1949年以后，葡

萄科研与生产逐渐受到国家重视，我国葡萄引种工

作从无序引进到有序引进，引种目标渐趋明确，对引

进品种信息有所了解，注重引进优良品种。

我国西南地区是南丝绸之路的必经之地。在

19世纪，一些传教士循西南陆上丝绸之路而进入中

国云南、广西等地区传教 [5]。这些均可为我国古代

西南地区的葡萄引种工作起到推动作用。目前，我

国西南地区中的云南、贵州、西藏等地仍保留有上百

年的从外域引进的葡萄品种。例如，‘茨中教堂葡

萄’‘盐井黑珍珠’‘贵州水晶’‘云南水晶’‘关口葡

萄’等。然而在葡萄被引进之后，人为地引种交换极

为频繁，且由于早期缺乏文字记载，引入地将引进品

种的本名记错或忘记，种植者依据未知名品种的果

实形状、颜色或种植地等对其重新取名，造成同物异

名与同名异物现象时有发生 [6]。因此，对本名不详

template DNA (50 ng · μL- 1), 6 μL ddH2O. The PCR amplification was conducted under the following

thermal conditions: 3 min at 98 ℃ for initial denaturation, followed by 35 cycles of denaturation at

98 ℃ for 10 s, annealing at optimum Ta for 10 s, 72 ℃ for 30 s, and a final extension at 72 ℃ for 2

min. The end reaction was held at 4 ℃. The PCR amplified products were separated by using capillary

electrophoresis in an ABI 3730xI DNA Analyser. An internal size standard (GeneScan-500ROX) was

adopted to estimate the approximate molecular weights of the amplified products. Finally, peaks were

shown by size and height with Gene Mapper v3.2 software.【Results】DNAs from all of the samples

were successfully amplified using each of the 38 SSRs with high polymorphism. We studied the geno-

type data with the profiles of capillary electrophoresis. We found that there were only two distinct geno-

types in 7 grape samples by analyzing the 38 SSR loci. The genotype of‘Guankouputao’‘Yunnanshui-

jing’and‘Guizhoushuijing’is same as that of‘Niagara’.‘Meanwhile’‘Baco Noir’‘Cizhongjiao-

tangputao’and‘Yanjingheizhenzhu’owning the same genotype. Furthermore, we also conducted mor-

phological trait survey. We found that the morphological characteristics of‘Guizhoushuijing’‘Yun-

nanshuijing’‘Guankouputao’were similar to those of‘Niagara’: the young shoot was green-yellow in

colour, the tender leaf was grey-green, the mature leaf was dark green, the berry skin colour was char-

treuse, the berry shape was near round, and the flesh had an intense strawberry fragrance with a soft tex-

ture as well as high juice content and so on.‘Cizhongjiaotangputao’and‘Yanjingheizhenzhu’had sim-

ilar morphological characteristics to‘Baco Noir’: the young shoot was dark green in colour, the tender

leaf was green-yellow, the mature leaf was dark green, the berry skin colour was purple black, the berry

shape was near round, and the pericarp was thick and so on.【Conclusion】‘Cizhongjiaotangputao’‘Yan-

jingheizhenzhu’ and‘Baco Noir’may be synonyms, and‘Yunnanshuijing’‘Guizhoushuijing’

‘Guankouputao’and‘Niagara’may be synonyms. Finally, the identification of homonyms and syn-

onyms would help us to clearly identify germplasm sources and contribute to the use of germplasms.

Key words: Grapevine; SSR marker; Morphology; Synonyms
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的引进品种进行身份鉴定，可有效减少同物异名现

象的发生，有利于葡萄种质资源管理，对葡萄学研究

以及葡萄产业的健康发展具有重要的意义。

SSR（Simple Sequence Repeat，简单重复序列）

分子标记因其多态性高、重复性好、共显性遗传、技

术简单、成本较低等优势，成为构建DNA指纹数据

库的首选标记，并在品种鉴定、遗传多样性分析等领

域发挥越来越重要的作用[7-11]。近年来，利用SSR分

子标记进行品种鉴定的研究有很多，李益等[12]筛选

出一套 SSR核心引物，并构建了 500份柑橘品种的

DNA 指纹数据库，为柑橘品种鉴定提供了技术支

撑。孙钧等 [13]、马庆华等 [14]分别利用 SSR标记对浙

江地方白沙枇杷种质和平欧杂种榛品种（品系）进行

了分子鉴定。SSR标记在葡萄品种鉴定方面也得到

了广泛应用，王雯染等[15]、樊秀彩等[16]分别利用 SSR

分子标记对葡萄砧木品种及山葡萄与河岸葡萄的杂

交后代进行了分子鉴定。Nebish等[17]利用 18个SSR

标记成功区分开来自美国的 38个葡萄品种。庞钰

洁等 [18]等利用筛选出的 35 对 SSR 引物鉴定出葡萄

品种‘11-06-25’为‘三本提’的芽变品种。Popescu

等 [19]采用 SSR 标记及形态特征观察方法对 61 份罗

马尼亚的古老葡萄品种进行基因型鉴定，发现了 3

组同物异名品种。Li等[20]利用 9对国际通用的 SSR

引物对中国葡萄地方品种的遗传多样性进行分析，

结果表明，中国葡萄地方品种中存在同物异名及同

名异物现象。本试验利用筛选出的高多态性的 38

对SSR荧光标记引物对两组疑似同物异名品种进行

扩增，并对产物进行毛细管电泳检测，结合形态特征

田间调查与SSR分子标记方法对其真实性身份进行

鉴定。

1 材料和方法

1.1 材料

试验材料共计 7份，分别为‘巴柯’‘茨中教堂葡

萄’‘盐井黑珍珠’‘尼加拉’‘贵州水晶’‘云南水晶’

‘关口葡萄’（表 1）。材料采自于中国农业科学院郑

表 1 试验所用材料

Table 1 Samples used in this study

编号
Code

1

2

3

4

5

6

7

品种
Cultivar

巴柯 V. vinifera × V. labrusca Baco Noir

茨中教堂葡萄
V. vinifera × V. labrusca Cizhongjiaotangputao

盐井黑珍珠
V. vinifera × V. labrusca Yanjingheizhenzhu

尼加拉 V. vinifera × V. labrusca Niagara

贵州水晶 V. vinifera × V. labrusca Guizhoushuijing

云南水晶 V. vinifera × V. labrusca Yunnanshuijing

关口葡萄 V. vinifera × V. labrusca Guankouputao

来源
Origin

法国 France

云南省德钦县茨中天主教堂
Cizhong Catholic Church, Deqin County, Yunnan Province

西藏芒康县盐井天主教堂
Yanjing Catholic Church, Mangkang County, Xizang

美国 USA

贵州 Guizhou Province

云南 Yunnan Province

湖北恩施关口乡 Guankou Township, Hubei Province

州果树研究所国家果树种质郑州葡萄圃。

1.2 DNA提取

采用Aidlab植物基因组DNA提取试剂盒，对葡

萄叶片进行 DNA提取，将提取的 DNA质量浓度稀

释至50 ng·μL-1备用。

1.3 SSR引物选择

本试验所用SSR引物为本实验室前期制定葡萄

品种鉴定标准时所筛选出的 38对高多态性引物（表

2），其中包含国际通用的 9对常用于品种鉴定或指

纹数据库构建的引物。SSR引物上游5’端随机标记

HEX、6-FAM两种荧光染料。荧光引物由北京擎科

生物有限公司合成。

1.4 PCR扩增

PCR 反应体系为 10 μL 2×T5 Super PCR Mix，

浓度为 10 μmol · L- 1 的正反向引物各 1 μL，50

ng·μL-1DNA 模板 1 μL，ddH2O 补足 20 μL。扩增程

序为：98 ℃预变性 3 min；98 ℃变性 10 s，50~58 ℃

退火 10 s，72 ℃延伸 30 s，共 35 个循环；72 ℃延伸

2 min。PCR 扩增产物经稀释后进行变性，上样

至 ABI3730XL 全自动基因测序仪上进行片段分

析，使用软件 GeneMapper v3.25 进行数据读取。

最终分析结果以片段大小形式呈现，以 Excel 形

式导出，并对所得的荧光数据进行人工分析和校

正。
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2 结果与分析

2.1 7个葡萄品种的SSR指纹分析

根据毛细管电泳峰图的峰型和每个引物的目的

片段大小，对供试品种的基因型数据进行判读和整

理。如图 1所示，二倍体纯合的基因型在峰图中表

现为单峰，而杂合的在峰图中表现为双峰。综合 38

个 SSR位点的指纹数据，发现 7个葡萄样品仅有两

表 2 引物编号及序列

Table 2 The number and sequence of primer

引物编号 Primer No.

P1

P2

P3

P4

P5

P6

P7

P8

P9

P10

P11

P12

P13

P14

P15

P16

P17

P18

P19

P20

P21

P22

P23

P24

P25

P26

P27

P28

P29

P30

P31

P32

P33

P34

P35

P36

P37

P38

正向引物 Forward primers (5’—3’)

TTCATACCTTGCAGGGAGCTA

CATTTCATAGGGTTTTCACAGC

GCACTCTTCGACGTTAAACAAAGCC

CCTCCTGCGAACAAGTCTGT

CAATCATATGAGCAAGGCATGT

AACAATTCAATGAAAAGAGAGAGAGAGA

CAACTGGGATCCAAGACCTC

GGAAAGATGGGATGACTCGC

GTACCAGATCTGAATACATCCGTAAGT

AGATTGTGGAGGAGGGAACAAACCG

AATGTTGAGCTTTGGGCTTG

GGTTGTCTATGGAGTTGATGTTGC

AGAGTTGCGGAGAACAGGAT

GGTGAAATGGGCACCGAACACACGC

CCACTAGTGGTCAGAAAAGAAG

ACCCACTGCCACTCTCTCAT

AGCGTCATGACAGGTATCAGAA

CACAGCTGTTCCAAGTCCCA

TTTTCTCCCTACTCTTAACTTC

ACCTGGCCCGACTCCTCTTGTATGC

TTCCGTTAAAGCAAAAGAAAAAGG

CAGCCCGTAAATGTATCCATC

AACATTATCAACAACATGGTTTTA

AAAGCACTATGGTGGGTGTAAA

AGACCCAAGGGCAAGGTACT

TAAGCATTCTGGGCTTTTCC

CACTGGCCTGTTGGGAGATAAT

CAATTGAACACTTACACTCACAATCA

CATGCACATCTTGTTTCACTCT

CAATCCCAACAGTTCCATGA

CTAGAGCTACGCCAATCCAA

TTCATGTGTGACACCCCTTT

AGGAAGAGGATTGATCACCA

CCTAATGCCAGGAAGGTTGC

ACCTCTATAAGATCCTAACCTG

TTCCCACCCGGTAAATATGA

TATCCAAGAGACAAATTCCCAC

TTTGTTAGGTGTTGTTACCCGTTA

反向引物 Reverse primers (5’—3’)

TGATTTCCATTCCCAAATTCA

CTGCCAGTATACTGATTCCTCTC

TATGGAGGGACCGAGGTGGGCTAGG

GTTGCTGGATTTGTGGAAGG

GCTTCCTGAAATTTGTGTCCA

TCATCAATTTCGTATCTCTATTTGCTG

CAGCTTCACAGGTAACCACA

TATGATTTTTTAGGGGGGTGAGG

ACGGGTATAGAGCAAACGGTGT

TGCCCCCATTTTCAAACTCCCTTCC

CCAATTCTTCCATACCTCAAAA

GCTTCAGTAAAAAGGGATTGCG

CGAACCTTCACACGCTTGAT

CCATGTCTCTCCTCAGCTTCTCAGC

TTGTATTGTGTGCCTCTTCTCA

AAATCTCCGGGATCCTTTTG

AAAGAATTAATCATTACCATTTCACG

ACAAGCCTTCCGCCACTCTC

GGTAGACCTTGAAATGAAGTAA

TCCTGCCGGCGATAACCAAGCTATG

TTGGATTTGAAATTTATTGAGGGG

AAATTCAAAATTCTAATTCAACTGG

ATATTCATCCTTCCCATCACTA

TAACCAATACATGCATCAAGGA

AACACCGTTAGGCATACTCCA

TCGTCTATATGCGACCTTGG

CCTTCAACTGGAAAAGCCTGTC

TGTGACTAAAGGTTATTAGCAGGA

CATCATTGCTTCCAAAAGTCTC

CAATCCCAACAGTTCCATGA

TATACCAAAAATCATATTCCTAAA

AATGTCCATGCTTCAAAATACC

GTGCCAACCCTTGCACTATT

CCCTAGTCTCTCTACCTATCCATG

AAGGGAGTGTGACTGATATTTC

CATCCAAACATCACGCTGAG

TTCTCTTGTTTCCTGCAAATGG

ATCTTCTGGCCATGTGGTTC

P7 P23

图 1 引物 P7 及 P23 在二倍体中的扩增

Fig. 1 Electropherograms of P7 and P23 in diploid cultivars
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个不同的基因型（表 3），其中‘尼加拉’‘关口葡萄’

‘云南水晶’及‘贵州水晶’具有相同的基因型，‘巴

柯’‘茨中教堂葡萄’‘盐井黑珍珠’具有相同的基因型。

2.2 7个葡萄品种的形态特征

对 7个葡萄品种的形态特征进行了田间调查，

发现‘贵州水晶’‘云南水晶’‘关口葡萄’与‘尼加拉’

的形态特征相似，表现为：果穗圆柱形带副穗，果粒

着生中等紧密或较密，果粒近圆形，果皮浅黄绿色，

果粉厚，果皮中等厚；果肉软，有肉囊，味酸甜，有浓

草莓香味；种子与果肉较难分离；嫩梢绿黄色，有细

茸毛；幼叶灰绿色；成龄叶片心脏形，深绿色，上表面

光滑，下表面密生毡状毛；叶片3或5裂，上裂刻中等

深，基部宽缝形，下裂刻浅，基部三角形；叶柄洼开

张。4个葡萄品种的部分性状照片见图 2。‘茨中教

堂葡萄’‘盐井黑珍珠’与‘巴柯’的形态特征相似，表

现为：果穗长圆柱形间或带小副穗，果粒近圆形，紫

黑色，果粉厚，果皮厚；果肉少而柔软；嫩梢深绿色；

幼叶绿黄色，上表面有光泽，下表面叶脉上密生刺状

毛；成龄叶片近圆形，中等大，浓绿色；叶柄洼开张。

3个葡萄品种的部分性状照片见图3。

3 讨 论

SSR标记多态性高、实验稳定性和重复性强、操

作简单方便。近年来，利用 SSR标记鉴定同物异名

或同名异物品种的研究也很多。例如Carimi等[21]对

意大利西西里岛地区的 82个葡萄品种进行 SSR分

析，鉴定出 3 组同物异名及 1 组同名异物品种。

Meneghetti等[22]也成功利用 SSR标记区分开来自不

同地方的同名异物品种‘Wildbacher’。本研究通过

筛选出的 38对高多态性 SSR引物对两组疑似同物

异名品种进行分析，发现两组疑似同物异名品种在

38个 SSR位点上的基因型数据完全一致。此外，对

上述两组疑似同物异名品种的形态学特征进行观

察，发现两组疑似同物异名品种的形态学特征亦相

似，从形态上也很难将其区分开。李慧等 [23]利用

SSR和 IRAP标记对‘关口葡萄’的亲缘关系进行分

析，扩增结果通过聚丙烯酰胺凝胶电泳进行检测。

结果表明，两者的 SSR数据一致，而 IRAP标记稍有

差异，但通过形态观察，发现两者的形态特征相似。

因此，得出‘关口葡萄’与‘尼加拉’关系最近的结

论。该结果与笔者的研究结果不太一致，可能是由

于前期研究中电泳检测方法及结果统计受人为因素

的影响较大，而笔者的研究所利用的毛细管电泳检

测技术分辨率高，灵敏度高，无需人为统计条带。

为进一步探索‘盐井黑珍珠’‘茨中教堂葡萄’与

‘巴柯’的亲缘关系及‘关口葡萄’‘云南水晶’‘贵州

水晶’与‘尼加拉’的亲缘关系，对其来源进行追溯。

‘巴柯’为法美杂种，原产地法国，是由Francois Baco

于 1902 年将‘Folle Blanche’和‘Grand Glabre’杂交

而成（http://www.vivc.de/）。据记载‘茨中教堂葡萄’

是由法国传教士从其家乡引进并栽植在他们于

表 3 7 个葡萄品种在 38 个 SSR 位点的 DNA 指纹数据

Table 3 DNA profile data of 7 grape cultivars at 38 SSR loci

引物编号

Primer No.

P1

P2

P3

P4

P5

P6

P7

P8

P9

P10

P11

P12

P13

P14

P15

P16

P17

P18

P19

P20

P21

P22

P23

P24

P25

P26

P27

P28

P29

P30

P31

P32

P33

P34

P35

P36

P37

P38

DNA指纹数据 DNA profile data

A

221/230

114/118

184/210

113/121

160/220

244/258

179/187

270/270

177/203

240/252

180/180

219/247

237/263

194/198

84/84

192/195

112/112

143/169

158/160

124/124

238/238

129/143

165/165

168/168

122/134

152/152

142/142

190/190

300/302

129/129

231/263

107/169

175/175

163/169

150/152

157/161

175/201

160/168

B

202/219

114/140

180/184

113/129

198/216

227/233

179/187

244/268

175/181

234/256

170/174

237/245

233/239

200/202

98/104

173/173

113/113

141/143

146/156

138/140

238/238

121/131

164/174

164/164

120/122

150/150

128/140

182/182

300/312

134/134

233/233

98/98

183/183

171/171

150/150

131/161

173/183

155/155

注：A. 巴柯，茨中教堂葡萄，盐井黑珍珠；B.尼加拉，云南水晶，贵

州水晶，关口葡萄。

Note: A. Baco noir, Cizhongjiaotangputao, Yanjingheizhenzhu; B. Ni-

agara, Yunnanshuijing, Guizhoushuijing, Guankouputao.
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1909年所修建的茨中教堂内，并依据教堂名称将其

命名为‘茨中教堂葡萄’。‘盐井黑珍珠’相传是 100

多年前由法国传教士带入西藏，栽植在传教士所建

的盐井天主教堂内。由于该品种果粒为紫黑色，犹

如黑珍珠，所以当地栽植者依据其形态特征将其命

名为‘盐井黑珍珠’。‘尼加拉’为欧美杂种，原产地美

国，由 Hong 和 Clark 两人于 1868 年将 Concard 和

Cassady杂交而成[1]。据记载 19世纪中叶，西方传教

士将美洲种及欧美杂种品种带到南方产区，一些不

抗病的品种已被淘汰，留下的多数不知品种名称，其

中一直沿用至今并有较大面积种植的就包括水晶葡

萄 [1]。因其果实呈半透明状，色如绿翡翠，晶莹剔

透，种植者根据其果实形态特征将其命名为‘水晶葡

萄’。该品种在贵州、云南都有大面积种植，分别称

为‘贵州水晶’及‘云南水晶’。‘关口葡萄’相传是清

朝末年比利时神父传教至湖北清江时带入，因其产

地以湖北省建始县花坪镇关口乡为中心且表现优异

而得名[23]。通过对疑似同物异名品种的来源历史进

行探索，初步认定了‘水晶葡萄’‘关口葡萄’为‘尼加

拉’的同物异名品种；‘茨中教堂葡萄’与‘盐井黑珍

珠’为‘巴柯’的同物异名品种。

早期引种方式、途径及命名不规范等原因，致使

目前仍存在不少同物异名和同名异物的品种。近年

来，我国对植物品种的鉴定及管理愈加重视和规

范。目前，水稻、西瓜、辣椒、大豆、棉花、玉米、小麦

等作物已经实施了基于 SSR标记的品种鉴定标准，

D2

C1B1A1

C3

C2

B3A3

B2A2

D1

D3

A1、B1、C1、D1为成龄叶的正面；A2、B2、C2、D2为成龄叶的背面；A3、B3、C3、D3为果实。

A1, B1, C1, D1 are the front of mature leaves；A2, B2, C2, D2 are the back of mature leaves；A3, B3, C3, D3 are the fruit.

图 2 ‘尼加拉’（A）、‘贵州水晶’（B）、‘云南水晶’（C）、‘关口葡萄’（D）的成龄叶及果实

Fig.2 Themature leavesandberriesof‘Niagara’ (A),‘Guizhoushuijing’ (B),‘Yunnangshuijing’ (C)and

‘Guankouputao’ (D)
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为品种的真实性鉴定提供了技术支撑。同时我国的

葡萄引种工作发展迅速，对引进品种实行认证制

度。然而从近年有关葡萄品种研究的报道来看，对

保留下来不知本名的古老品种身份认证方面的文献

有所欠缺。因此，科研工作者应重视对古老葡萄品种

真实身份的探究，规范古老品种名称，这将有利于葡

萄种质资源管理，也有利于葡萄的科研、育种和生产。

4 结 论

结合形态特征调查与SSR分子标记方法对 7份

葡萄品种进行真实身份鉴定，初步认定‘云南水晶’

‘贵州水晶’‘关口葡萄’为‘尼加拉’的同物异名品

种；‘盐井黑珍珠’‘茨中教堂葡萄’为‘巴柯’的同物

异名品种，后期将通过DUS测试做进一步的鉴定。
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